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INTRODUGAO

A soja (Glycine max L.) é uma espécie pertencente a familia Fabaceae, originaria da China
(PANWAR, 2018). Atualmente é um dos principais produtos agricolas no contexto nacional e
mundial. Sendo o Rio Grande do Sul o terceiro maior produtor brasileiro com 5,6 milhdes de
hectares semeados (EMBRAPA, 2016). Esta oleaginosa possui alto valor nutricional sendo
constituida por 38% de proteinas, 20% de lipidios (6leo), 5% de minerais e 34% de carboidratos, o
que fundamenta sua utilizacdo para os mais variados fins humanos ou para animais
(EMBRAPA,2016). Muitos sdao o aspecto de interesse para a soja, neste contexto, torna-se crucial
mensurar e compreender as associacoes entre estes caracteres, isto é possivel através do
emprego de modelos biométricos que melhor explicam a variabilidade fenotipica e genética,
direcionando suas inferéncias ao melhoramento genético da cultura (TAVARES et al.,1999).
Dentre os principais modelos cita-se os multivariados que retinem toda a variagao atribuida ao
fendmeno e possibilitam a explicabilidade das tendéncias. Segundo Coimbra et al. (2000), a
compreensao destas inter-relagoes proporciona nortear as estratégias de selegdo e a tomada de
decisao de quais trajetdrias sdo adequadas no melhoramento genético. Desta forma, este trabalho
teve o objetivo de mensurar os caracteres de interesse agronémico e o perfil bioquimico das
sementes oriundas de familias segregantes F3 da soja.

MATERIAL E METODOS
O experimento foi conduzido na safra agricola de 2018/2019 em Campos Borges- RS, localizado na
latitude de 28°52'31"S e longitude 53°00'55"0, com clima subtropical tmido do tipo Cfa segundo



Bioeconomia:
DIVERSIDADE E RIQUEZA PARA O
DESENVOLVIMENTO SUSTENTAVEL é

CON H ECIMENT f-..ﬁ AXIV Jornada de Pesquisa

XX Jormada de Extensao

Evento: IX Seminario de Inovagédo e Tecnologia

a caracterizacgdo de Koppen (KOTTEK et al., 2006) o solo é classificado como Latossolo vermelho
escuro (STRECK et al., 2008). As familias segregantes F3 (nivel endogamico de 75% com 25% de
heterozigose) sao oriundas do Programa de Melhoramento Genético da Soja IRC.O delineamento
experimental utilizado foi o de blocos aumentados, contendo dois gendtipos comerciais
homozigotos (BMX Poténcia RR e NA 5909 RG) dispostos em trés repeticoes e oito familias
segregantes F3 sendo estas: IRC26F 2, IRC32F 4, IRC3F 10, IRC36F 15, IRC17F 31, IRC12F 2,
IRC1IF 19 e IRC11F 25.As unidades experimentais foram compostas por uma linha de semeadura
com cinco metros de comprimento, espagadas por 0,45 metros. A semeadura foi realizada de
forma direta e manual na segunda quinzena de novembro de 2018, utilizou-se a densidade de 14
sementes por metro linear, adubacdo de base 250 kg ha-1 de N-P-K na formulacéao
10-20-20.Preconizou-se o controle preventivo de plantas daninhas, insetos-praga e doengas com a
finalidade de minimizar os efeitos bidticos no resultado do experimento. Os caracteres de
interesse agrondmico avaliados em 10 plantas foram: altura de insergdo do primeiro legume
(IPL,cm); altura da planta (AP,cm); nimero de legumes na haste principal (NLHP,unidades);
numero de legumes nas ramificagdes (NLR, unidades); nimero de ramificacdes (NR, unidades);
numero de legumes com uma semente (NL1G, unidades); numero de legumes com duas semente
(NL2G, unidades); numero de legumes com trés sementeS (NL3G,unidades); nimero de
legumes com quatro sementes (NL4G, unidades); nimero de legumes por planta (NLP,unidades);
massa de sementes por planta (MSP,g); peroxidase (PEROX, Mol w-1); super Oxido Dismutase
(SOD, Mol w-1); fosfatase acida (ACP, Mol w-1); esterase (EST, Mol w-1); isoenzima transaminase
(GOT, Mol w-1); glutamato desidrogenase (GTDH, Mol w-1).0s dados obtidos foram submetidos
as pressuposicoes de normalidade e homogeneidade das variancias residuais, posteriormente
realizou-se a correlacdo linear com significancia obtida pelo teste t a 5 % de probabilidade. Apos,
procedeu-se a dissimilaridade genética pelo algoritmo Euclidiano médio. Com as distancias
empregou-se o agrupamento UPGMA e de otimizacdo por Tocher, bem como, a contribuicao
relativa de Singh (1981).

RESULTADOS E DISCUSSAO

Houve variabilidade para todos os caracteres mensurados, desta maneira, procedeu-se a
correlacao linear (Tabela 1) onde testou-se 136 associagcdes mas apenas 28 destas foram
significativas a 5% de probabilidade pelo teste t. As magnitudes das correlacdes lineares
estabelecidas por Carvalho et al. (2004), definem como nula (r = 0,00), fraca ou baixa (r = 0,00 a
0,30), média ou intermediaria (r = 0,30 a 0,60) e forte ou alta (r = 0,60 a 1,00). Neste trabalho,
obteve-se 3,58% das correlagdes nulas e 96,42% informativas. Tendéncias revelam que plantas
maiores tendem a influenciar no incremento da altura de insergao do primeiro legume (r = 0,80),
bem como, no complexo enzimatico super oxido dismutase (r=0,73). Para o numero de legumes na
haste principal evidenciou-se que estes aspectos pode determinar o nimero de legumes com duas
sementes (r = 0,65) e consequentemente magnitude de legumes da planta (r = 0,63) e incremento
da massa de sementes por planta (r = 0,71).Plantas com superioridade nas ramificacoes
potencializam o nimero de legumes nas ramificagoes (r = 0,95), magnitude de legumes com uma
semente (r = 0,92), duas sementes (r = 0,98), trés sementes (r = 0,91) e total de sementes por
planta (r = 0,98). Define-se que o incremento de estruturas reprodutivas nas ramificagées pode
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ser determinante para o aumento da produtividade de sementes por planta (r = 0,92). Plantas com
maior massa de sementes por planta (r = 0,96) podem potencializar a expressao da esterase e
glutamato desidrogenase (r = 0,99).

Tabela 1: Corregdes lineares, Contribuicio relativa de Singh (1981) e agrupamento
otimizado de Tocher para os gendtipos da soja.

Correlagio linear Contribuigio relativa
Caracteres I Caracteres r Caracteres Percentual
IPL X AP 0,80 NE X NLP 0,97 IPL 549
AP X 80D 0,73 NEXMSP 092 AP 3,36
NLHP X NL2Z 0,65 NL1XNL2 0,88 NLHP 017
NLHP X NLP 0,63 NL1XNL3 0,79 NLR 5,39
NLHP X MSP 0,71 NL1XNL4 0,0 NE 543
NLRXNE 095 NL1XNLP 0,92 NL1 725
NLEXNL1I 092 NL1 X MSP 0,86 NL2 6,23
NLRXNL2? 0098 NL2XNL3 0,81 NL3 486
NLERXNLI 091 NL2XNLP 096 NLP 5,80
NLERXNLP 0098 NL2 X MSP 0,89 MSP 6,09
NLE X MSP 0,92 NLIXNLP 0,93 PEROX 862
NR X NL1 0,92 NL3I X MSP 095 S0D 6,55
NE XNL2 0,94 NLP X MSP 0,96 ACP 8,17
NR X NL3 0,88 EST XGTDH 0,99 EST 8,12
GOT 6,97
Agrupamento otimizado de Tocher
I IRC26F2, IRC32F4, IRC3F10,I RC36F15
II IRC17F31, WAS909RG
I IRC12F2, BMX Potencia ER.
v IRC1F19
v IRC11F25

A contribuicao relativa de Singh (1981) determina que os aspectos de importancia foram (Tabela
1), nimero de legumes na haste principal sendo responsavel por 9,27% da variagao total, seguido
pela peroxidase com 8.62% e fosfatase acida com 8,17%. O método de agrupamento otimizado de
Tocher é utilizado para destacar quais genoétipos sao mais homogéneas entre si e compdem um
grupo similar. O grupo I representa os gendtipos IRC26F 2, IRC32F 4, IRC3F 10, I RC36F 15
sendo estes homogéneos para as caracteristicas mensuradas, entretanto o grupo II refere-se a
familia IRC17F 31 e a testemunha NA5909RG o que define que esta familia segregante tem
plenas condi¢Oes de evidenciar aspectos agrondomicos desejados, o grupo III foi formado pela
familia IRC12F 2 e a testemunha BMX Potencia RR que assemelham-se quanto aos atributos
mensurados evidenciam também condigdes de selecdo. Para o grupo IV reuniu o gendtipo
IRC1F 19 e o grupo V foi responsavel pelo genotipo IRC11F 25.
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Figura 1. Dendrograma obtido atraveés das distincias Fuclidianas médias.

Através do dendrograma obtido pelas distancias genéticas foi possivel identificar a formacao de
dois grandes grupos com alta similaridade, o primeiro reine IRC12F 2 e BMX poténcia RR, em
contrapartida, o segundo grupo compreende os demais genodtipos.

CONCLUSAO

Tendéncias positivas foram expressas entre os componentes do rendimento, aspectos
morfoldgicos e o perfil bioquimico da soja. O numero de legumes na haste principal e as enzimas
peroxidase e fosfatase acida sdo imprescindiveis para distinguir as familias segregantes da soja. A
dissimilaridade genética pelo algoritmo Euclidiano médio determina similaridade da familia

IRC17F 31 com NA5909RG e IRC12F 2 com BMX Poténcia RR, atribuindo a possibilidade de
selegdo promissora.

Palavras- chave: Glycine max L; melhoramento genético; selecdo.
Keywords: Glycine max L; genetical enhancement; selection.
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